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(RIG) jest drugim najczestszym nowotworem
gu ostatnich kilku lat, coraz wiecej dowoddw
y do heterogenicznej grupy nowotwordw, ktérych
runkuje wptyw réznych czynnikéw molekularnych i
jest to widoczne w sporadycznym raku jelita
iez, ze na

ryzyko wystgpienia RIG wptywa

genetycznych  znanych  jako  polimorfizmy
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zawartych w pracy doktorskiej jest rola dwdch

odpowiedzialnych za system naprawy btednie

ch (MMR), tj. Gly39Glu (116G>A) (rs1042821) genu

50451) genu PMS2 na rozwdj sporadycznego RIG.

e badanie analizujgce polimorfizmy gendw MMR i

ka jelita grubego w populacji polskiej. Wstepne

zmu Gly39Glu (116G>A) (rs1042821) genu MSH6
pacjentach z RJG i grupy kontrolnej, wykazato, ze
5G>A) czesciej wystepowat u pacjentow z rakiem
Cl: 1,01-2,69 p = 0,44). Ponadto, genotyp G/A i allel
waty w stadium IlI-IV wg TNM niz w | (OR 0,3409
375 i OR 0,4462 95% Cl 0,201-0,991 p = 0,044).
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oba polimorfizmy, przeprowadzone na 200

controlnej, takze wskazato, ze wariant G/A i allel A




116G>A MSH6 byty znacznie bardziej rozpowszechnione w grupie pacjentéw z
RIG. Co wigcej, znaczaco czesciej wystepowaty one u pacjentéw powyzej 60
roku Zzycia i pici zenskiej] W przypadku polimorfizmu IVS1-1121C>T nie
zaobserwowano zwigzku z wystepowaniem RJG. Jednakze, homozygotycznosé
allela typu dzikiego byta bardziej rozpowszechniona w grupie chorych z RJG,
jesli wystepowata wraz z wariantem G/A polimorfizmu Gly39Glu (116G>A)
(rs1042821) genu MSH6 (OR = 1,78 95% Cl: 1,07-2,98 p = 0,029). Ponadto
heterozygotycznos¢ allela A|w genie MSH6 i homozygotycznoéé allela C (typu
dzikiego) w genie PMS2| byly znacznie bardziej rozpowszechnione w
proksymalnej czesci okreznicy u pacjentéw z RIG. Wiekszos¢ z tych cech jest
typowa dla guzéw prezentujgcych fenotyp wysokiej niestabilnogci
mikrosatelitarnej (MSI). Nie potwierdzono jednak wcze$niejszej obserwacji
pomiedzy czestoscig wystepowania genotypdéw a stopniem zaawansowania

klinicznego.

Wyniki wskazujg, ze polimorfizmy w badanych genach sa zwigzane z
rozwojem raka jelita grubego, prawdopodobnie poprzez wptywanie na stan MS

i zasadne jest ich wigczenie do panelu genetycznych badan przesiewowych.
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